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На современном этапе изучения  

генетических ресурсов винограда  

ДНК-профили дополняют традиционные  

ампелографические описания,  

агробиологические и хозяйственные  

характеристики сортов и служат основой  

для достоверной идентификации генотипов, 

поэтому для решения приоритетных задач 

селекции винограда необходима  

мобилизация и сохранение генетических  

ресурсов, с созданием электронной базы  

At the present stage of studying  

the genetic grape resources,  

the DNA profiles addit the traditional  

ampelographic descriptions,  

agrobiological and economic  

characteristics of varieties and serve  

as a basis for reliable identification  

of genotypes, therefore, in order to solve 

the priority tasks of vine breeding,  

it is necessary to mobilize and conserve 

the genetic resources, with the creation  
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данных. В сохранении и использовании 

 генофонда винограда большую роль  

играют ампелографические коллекции,  

где постоянно проводится работа  

по интродукции сортов, изучению  

их агробиологических, фенологических  

и хозяйственных признаков, выделению  

из их числа перспективных, а также отбор 

доноров для использования в селекционной 

работе в целях получения новых  

конкурентоспособных сортов. 

На Анапской ампелографической  

коллекции с участием лаборатории селекции, 

сортоизучения и сохранения генофонда  

винограда СКФНЦСВВ проводится  

ДНК-паспортизация сортов винограда,  

создана база данных коллекции. В число 

возможностей программной платформы  

входит поиск образцов в базе по ряду  

параметров, отображение общего списка  

образцов и отображение подробной  

информации по каждому сорту  

в отдельности. Реализованы сервисы обсчёта 

и анализа данных агробиологических  

и фенологических наблюдений, анализа  

сохранности глазков после перезимовки  

растений с привязкой к кустоместам  

в ампелоколлекции. Проведена  

ДНК-паспортизация сортов селекции  

винограда АЗОСВиВ – филиала ФГБНУ 

СКФНЦСВВ (10 сортообразцов), сортов 

ФГБНУ СКФНЦСВВ (9 сортообразцов)  

и известных европейских сортов  

(4 сортообразца), которая будет  

интегрирована в единую базу данных.  

Полученные ДНК-паспорта сортов  

на практике могут эффективно применяться 

для определения чистосортности  

посадочного материала и насаждений  

винограда, уточнения родительских форм 

образца, а также в спорных вопросах  

авторства сорта. 
 

Ключевые слова: БАЗА ДАННЫХ,  

ГЕНОФОНД, ВИНОГРАД, СОРТ, 

ДНК-ПАСПОРТИЗАЦИЯ,  

АМПЕЛОГРАФИЧЕСКАЯ КОЛЛЕКЦИЯ 

 

of an electronic database. Ampelographic 

collections are very important  

in the preservation and use of the gene 

grape pool, in these collections the work  

is constantly carried out to introduce  

varieties, to study of their agrobiological, 

phonological and economic features,  

to identify the promising ones from them, 

and to select the donors for use in breeding 

work in order to obtain the new  

competitive varieties. In the Anapa  

ampelographic collection  

with the participation of the laboratory  

of variety study and preservation  

of the grape gene pool of NCFSCHVW  

the DNA-certification of grape varieties  

is carried out, a collection database  

has been created. Among the features  

of the software platform there is the search 

for samples in the database for a number  

of parameters, displaying a common list  

of samples and displaying the detailed  

information for each variety separately.  

Services for calculating and analyzing  

of agro-biological and phenological  

observations data, analyzing the safety  

of buds after wintering of plants according  

to bushplaces in an ampelocollection have 

been realized. The DNA certification  

was carried out for the grape varieties  

of AZESVW breeding – the branch  

of the FSBSI NCFSCHVW (10 varieties),  

the varieties of the FSBSI NCFSCHVW  

(9 varieties) and 4 well-known European 

varieties, which will be integrated  

into a united database. The obtained  

DNA-passports of varieties in practice  

can be effectively applied to determine  

the clean varieties in the planting material  

and in the grapes orchards, to define  

the parental forms of the sample,  

as well as in the disputed questions  

of the variety authorship. 
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DNA-CERTIFICATION,  
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Введение. Сохранение генофонда и совершенствование сортимента 

винограда является одним из определяющих условий устойчивого разви-

тия отрасли виноградарства, причем для рентабельного ведения виноград-

ных насаждений необходим научно обоснованный подбор сортов с учетом 

соответствия их биологических особенностей почвенно-климатическим 

условиям региона выращивания винограда.  

В сохранении и использовании генофонда винограда большую роль 

играют ампелографические коллекции, где постоянно проводится работа 

по интродукции сортов, изучению их агробиологических, фенологических 

и хозяйственных признаков, выделению из их числа перспективных, а 

также отбор доноров для использования в селекционной работе в целях 

получения новых конкурентоспособных сортов. 

Мобилизация сортовых ресурсов винограда в ампелографической 

коллекции, как показано учеными многих стран (Eiras-Dias, 2008; Lacombe, 

2008; Maghradze et al., 2015), играет важную роль в сохранении и исполь-

зовании генофонда винограда [1-4].  

Это объясняется тем, что существует реальная угроза потери значи-

тельного числа сортов в связи с исчезновением во многих регионах мира 

дикорастущего винограда, уменьшением количества сортов в промышлен-

ных насаждениях, реконструкцией старых насаждений и т.д.  

Большинство аборигенных и мало распространенных сортов вино-

града в настоящее время сохранилось только благодаря коллекциям [4-6]. 

Кроме того, стремительное развитие молекулярной биологии в 80-90-х го-

дах прошлого столетия и изобретение ПЦР-технологии открыли новые 

возможности в вопросах изучения сортов и перевели на другой уровень 

процесс идентификации генотипов.  

На современном этапе изучения генетических ресурсов винограда 

ДНК-профили дополняют традиционные ампелографические описания, аг-
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робиологические и хозяйственные характеристики и служат основой для 

достоверной идентификации генотипов, поэтому для решения приоритет-

ных задач селекции винограда просто необходима мобилизация и сохране-

ние генетических ресурсов, с созданием электронной базы данных. 

Ценность и важность создания электронных баз данных генетиче-

ских ресурсов давно и в полной мере понята международным научным со-

обществом. Так, в Международном договоре о растительных генетических 

ресурсах для производства продовольствия и ведения сельского хозяйства           

(статья 17) договариваются о создании Глобальной информационной си-

стемы для облегчения обмена информацией по научным, техническим и 

экологическим вопросам, связанным с растительными генетическими ре-

сурсами для производства продовольствия и ведения сельского хозяйства 

(http://docs.cntd.ru/document/901947561).  

Довольно подробно работа по созданию информационных банков по 

генетическим ресурсам (проект Genesys, банк данных генетических ресур-

сов растений GRIN-Clobal, библиографическая база данных винограда VI-

TIS-VEA, европейская база винограда – The European Vitis Database) опи-

сана учёными Всероссийского научно-исследовательского института вино-

градарства и виноделия в публикации «Информационные системы генети-

ческих ресурсов винограда» [7]. 

В настоящее время в России на портале коллекций растений зареги-

стрированы 4 крупные ампелографические коллекции (Анапская ампело-

графическая коллекция, ампелографическая коллекция «Магарач», Дон-

ская ампелографическая коллекция имени Я.И. Потапенко, ампелографи-

ческая коллекция ДСОСВиО). На всех вышеупомянутых коллекциях ве-

дутся работы по формированию баз данных сортов винограда. Так, Анап-

ская ампелографическая коллекция обладает собственной системой управ-

ления базой данных с открытым WEB-интерфейсом (рис. 1).  
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Рис. 1. Главное меню базы данных Анапской ампелографической коллекции 
 

 

 
 

Рис. 2. Аналитические инструменты для поиска сорта в базе 
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В число возможностей программной платформы входит поиск образ-

цов в базе по ряду параметров (рис. 2), отображение общего списка образцов 

и отображение подробной информации по каждому сорту в отдельности.  

Из прикладных инструментов для научной работы также реализова-

ны сервисы обсчёта и анализа данных агробиологических и фенологиче-

ских наблюдений, анализа сохранности глазков после перезимовки с при-

вязкой к кустоместам в ампелоколлекции. 

Для повышения эффективности инструмента, согласно предложени-

ям производственников, планируется внести в проект следующие усовер-

шенствования: 

– добавить информацию об особенностях плодоношения различных 

сортов винограда (зоны формирования плодоносных побегов); 

– подключить интерфейс базы данных метеорологических наблюде-

ний по метеостанциям, размещённым вблизи ампелоколлекции; 

– разработать методики сравнительной аналитики данных полевых 

наблюдений на дублирующихся образцах в различных ампелографи-

ческих коллекциях и наблюдаемых промышленных насаждениях с 

учётом различных почвенно-климатических данных; 

– разработать алгоритмы моделирования ампелоценозов на основа-

нии полученной сравнительной аналитики. 

 

Объекты и методы исследований. На Анапской ампелографиче-

ской коллекции с участием лаборатории селекции, сортоизучения и сохра-

нения генофонда винограда СКФНЦСВВ проводится ДНК-паспортизация 

сортов, которая будет интегрирована в единую базу данных.  

В работу были включены сорта селекции АЗОСВиВ – филиала      

ФГБНУ СКФНЦСВВ (Бархатный, Достойный, Красностоп АЗОС, Крас-

ностоп анапский, Надежда АЗОС, Юлия, Филлоксероустойчивый Джеме-

те, Рислинг АЗОС, Анапский устойчивый, Бригантина), сорта селекции 
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ФГБНУ СКФНЦСВВ (Алькор, Антарис, Ларни мускатная, Литдар, Рекса-

ви, Курчанский, Мицар, Владимир, Гранатовый), а также известные евро-

пейские сорта Алиготе, Мускат гамбургский, Мадлен Анжевин, Пино 

фран, произрастающие на Анапской ампелографической коллекции.  

Молекулярно-генетические исследования проведены по общеприня-

тым методикам [8, 9]. ДНК выделяли методом ЦТАБ из молодых листьев 

апикальной части побегов. Полимеразная цепная реакция проводилась по 

стандартной методике, с экспериментальной оптимизацией параметров ре-

акции. В работе использованы SSR-маркеры VVMD5, VVMD7, VVMD27, 

VVS2, VrZAG62 и VrZAG79.  

Разделение продуктов реакции проводили методом капиллярного 

электрофореза на оборудовании Центра коллективного пользования ФГБ-

НУ СКФНЦСВВ. Оценка результатов SSR-анализа проведена с использо-

ванием автоматического генетического анализатора ABI Prism 3130 и спе-

циального программного обеспечения GeneMapper и PeakScanner. 

 

Обсуждение результатов. Ниже представлены последовательности 

праймеров ДНК-маркеров, используемых нами при генотипировании сор-

тов винограда: 

 
 

VVS2 F: CAGCCCGTAAATGTATCCATC 

R: AAATTCAAAATTCTAATTCAACTGG 

VVMD5 F: CTAGAGCTACGCCAATCCAA 

R: TATACCAAAAATCATATTCCTAAA 

VVMD7 F: AGAGTTGCGGAGAACAGGAT 

R: CGAACCTTCACACGCTTGAT 

VVMD27 F: GTACCAGATCTGAATACATCCGTAAGT 

R: ACGGGTATAGAGCAAACGGTGT 

VrZAG62 F: GGTGGAAATGGGCACCGAACACACAGC 

R: CCATGTCTCTCCTCAGCTTCTCAGC 

VrZAG79 F: AGATTGTGGAGGAGGGAACAAACCG 

R: TGCCCCCATTTTCAAACTCCCTTCC 
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При проведении генотипирования SSR-маркеры были объединены 

нами с учетом диапазонов размеров амплифицируемых фрагментов по 

конкретным локусам и температурам отжига праймерных пар: VVS2 + 

VVMD7; VVMD27 + VVMD5; VrZAG62 + VrZAG79. Объединение ДНК-

маркеров в мультиплексные системы позволяет оптимизировать затраты и 

время, требуемые для микросателлитного анализа. Проведение ПЦР дан-

ными маркерными парами позволяет чётко детектировать аллельное со-

стояние каждого анализируемого локуса (рис. 3).  

Так, на рис. 3 видно, что по локусу VVMD27 определяется гомози-

готное состояние (один красный пик), по локусу VVMD5 – гетерозиготное 

состояние (два чёрных пика). В качестве контроля (референсного сорта 

винограда) для коррекции размеров анализируемых продуктов ПЦР в ра-

боте использовали ДНК сортов Шардоне и Каберне-Совиньон.  

По результатам микросателлитного профилирования изучаемые сор-

та показали сорт-специфическую комбинацию аллелей (табл.).  

 

 
 

Рис. 3. Результаты фрагментного анализа  

ПЦР-продуктов ДНК сорта винограда Красностоп анапский  

с маркерами VVMD27 и VVMD5 

http://journalkubansad.ru/pdf/18/03/05.pdf


Плодоводство и виноградарство Юга России № 51(03), 2018 г. 

http://journalkubansad.ru/pdf/18/03/05.pdf.         57 

ДНК-профили сортов винограда Анапской ампелографической коллекции 
 

Сорт 
Аллели SSR-локусов, пары нуклеотидов 

VVS2 VVMD7 VVMD27 VVMD5 VrZAG62 VrZAG79 

Шардоне  
(контроль) 

137 143 239 243 182 190 236 240 188 196 244 246 

Каберне-
Совиньон 
(контроль) 

139 151 239 239 176 190 234 242 188 194 248 248 

Алькор 139 143 239 249 182 190 238 242 194 194 248 260 

Антарис 133 145 239 249 193 195 230 242 188 200 258 262 

Бархатный 135 151 247 249 180 184 230 240 186 186 248 256 

Достойный 125 133 239 253 182 190 224 242 188 200 244 248 

Красностоп 
АЗОС 

125 145 239 253 176 190 224 238 188 200 238 244 

Красностоп  
анапский 

133 145 239 265 190 190 224 248 188 196 244 256 

Надежда 
АЗОС 

135 135 249 251 186 195 228 242 186 194 252 258 

Юлия 135 143 247 247 186 186 230 232 192 200 240 248 

Рексави 139 143 239 253 182 190 234 238 196 202 250 262 

Филлоксеро- 
устойчивый  

Джемете 
125 143 239 253 176 182 238 242 200 200 238 248 

Рислинг АЗОС 125 151 239 239 176 182 238 242 194 200 248 248 

Анапский  
устойчивый 

141 143 247 253 180 186 242 244 200 204 238 244 

Гранатовый 139 145 239 239 190 190 234 242 194 200 244 248 

Бригантина 135 135 243 249 182 186 228 242 188 188 256 256 

Мицар 139 143 239 249 182 190 238 242 194 202 248 260 
Владимир 129 143 239 239 182 190 238 242 202 204 250 258 

Пино фран 137 151 239 243 186 190 230 240 188 194 240 246 

Алиготе 133 137 239 239 180 190 230 242 194 196 244 246 

Курчанский 145 145 239 251 182 190 228 242 196 196 246 250 
Литдар 133 135 249 249 180 195 236 240 186 204 248 256 
Ларни  

мускатная 
133 143 247 249 182 186 238 242 204 204 252 260 

Мадлен  
Анжевин 

135 135 249 249 182 195 238 242 194 194 250 260 

Мускат  
гамбургский 

135 149 247 249 180 186 234 240 186 192 240 256 

 

Заключение. Полученные ДНК-паспорта сортов на практике могут 

эффективно применяться для определения чистосортности посадочного 

материала и насаждений винограда, уточнения родительских форм образ-

ца, а также в спорных вопросах авторства сорта. 

Исследование поддержано программой развития биоресурсных кол-

лекций ФАНО России. 

http://journalkubansad.ru/pdf/18/03/05.pdf
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